
Puzzle zur Genomassemblierung. Die folgenden DNA-Stücke stellen (doppelsträngige) Reads aus
einem Genom der Länge 100 dar. Die Orientierung der Reads im Genom ist ubekannt. Vereinzelt sind
Sequenzierfehler enthalten, d.h. Überlappe sind nicht immer perfekt identisch.
Viel Erfolg! – Sven Rahmann, Algorithmische Bioinformatik, UdS
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